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	3. ข้อมูล human WGS ของอาสามัครทุกรายภายใต้โปรแกรมนี้จะถูกจัดเก็บในฐานข้อมูลกลางของประเทศ ภายใต้แนวปฏิบัติการจัดการข้อมูลพันธุกรรมมนุษย์ (Human Genomic Data Management Guideline) และข้อตกลงในการแบ่งปันข้อมูล (Data sharing agreement) ที่เหมาะสม เพื่อเป...
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